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预测生物异构网络中的致病基因，是生物信息学领域中的重要课题。该课题的研究对医生的临床诊断具有较为重要的意义，对于检测药物靶基因、改善医疗措施、延长病人存活周期与实施生物实验都具有重大的指导意义。论文选题及研究成果具有较重要的学术意义和临床应用参考价值。
论文作者的主要工作有：
1. 通过非人类同源基因数据，重新构建了生物异构网络，并提出了基于概率分布的协同过滤预测模型，并取得较好的预测效果。

2. 针对生物异构网络中已知负样本缺乏的问题，我们提出了基于PU Learning的协同过滤预测模型。该模型在使用归纳型矩阵填补方法进行预测模型学习的基础上，加入了PU Learning的方法。
论文结构合理，写作规范，条理清晰，说理充分，设计方法合理。论文研究有一定深度，研究成果具有一定的创新性。答辩时表达准确，回答问题正确，表明作者具有扎实的计算机理论基础和较强的独立从事科研工作的能力。答辩委员会认为：该论文达到硕士学位论文水平，一致通过硕士学位论文答辩，建议授予丁宁翔同学工学硕士学位。
